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广东省农业科学院植物保护研究所成立于

1973年8月，是广东省农业科学院下属15个研究机

构之一，为省属公益一类事业单位。前身可追溯到

1950年1月成立的华南区农业推广繁殖站石牌试验

场病虫害组及1960年1月成立的广东省农业科学院

植物保护系。在50年的发展历程中，研究所持续为

广东省农业生产安全和农作物健康保驾护航，并作

出了突出贡献。

1 研究所概况

研究所主要从事农业安全生产中病虫草鼠害可

持续控制基础理论与应用技术研究，目前下设水稻

病虫害、蔬菜病虫害、果树病虫害、杂草鼠害、生物防

治、农业生物安全、农药残留分析与风险评估、农业

面源污染治理 8个研究室及科技成果转化中心，同

时建有植物病虫害生物学国家重点实验室华南科研

基地、农业农村部华南果蔬绿色防控重点实验室、农

业农村部广州作物有害生物科学观测实验站、农业

农村部农药登记试验资质单位、广东省植物保护新

技术重点实验室等科研平台。

研究所面向国家和粤港澳大湾区发展需求，持

续开展科技创新。自“九五”以来，承担的各级科研

项目达1 300余项，其中国家级、省级及市级科研项

目占比分别为 29.3%、58.3%和 12.4%。先后获得科

技成果奖169项，其中国家科技进步一等奖2项、二

等奖7项，部级科技一等奖10项，省级科技进步一等

奖17项，选育抗病虫农作物新品种19个，授权发明

专利 172件，发表论文（著）2 000多篇（部），制订和

修订标准20项，研发农药新产品30个。

研究所面向广东省经济主战场，深入推进科技

服务“三农”。科研人员积极开展植保技术示范、培

训、咨询和服务，研发和集成的农作物病虫害防控关

键技术、综合防治技术及绿色防控技术广泛应用于

南粤大地农业生产实践中，服务了生产基地、种植

户、新型经营主体以及现代农业产业园，同时为国内

外 600 余家农药生产企业和育种企业提供技术服

务，签订合同超过8 000份。

2 研究领域重要成果

多年来，研究所在多个领域都取得了重要的研
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究进展，主要涉及以下9个研究领域。

在水稻病虫害防控研究领域：发现水稻白叶枯

病菌 Xanthomonas oryzae pv. oryzae V 型菌和 IX 型

菌（曾列先等，2005），揭示了华南地区稻瘟病菌

Magnaporthe grisea和白叶枯病菌的演变规律，克隆

了广谱抗瘟基因Pi50和抗白叶枯病基因 Xa7（Su et

al.，2015；Wang et al.，2021），阐明了褐飞虱Nilapar‐

vata lugens抗药性的产生机制及其在华南地区的暴

发机制（Yuan et al.，2023），为广东省水稻生产安全

提供了科技支撑。

在蔬菜病虫害防控研究领域：发现双生病毒科

菜豆金黄花叶病毒属Begomovirus新种 7个（https://

talk.ictvonline.org），阐明了C4是广东番茄曲叶病毒

（tomato leaf curl Guangdong virus，ToLCGdV）的致

病决定因子（Li et al.，2020），发现茄科雷尔氏菌Ral‐

stonia solanacearum可侵染南瓜引起青枯病（She et

al.，2017）；制订了小菜蛾Plutella xylostella抗性监测

行业标准，揭示了气候变暖显著影响小菜蛾种群灾

变规律（Li et al.，2016），发现我国小菜蛾对氯虫苯

甲酰胺产生了抗性，并阐明MBF2调控的解毒代谢

机制在小菜蛾抗氯虫苯甲酰胺中发挥了重要作用

（葛天成等，2023），为保障粤港澳蔬菜质量安全作出

了突出贡献。

在果树病虫害防控研究领域，发现香蕉、柑橘和

荔枝新病害 10 余种（Ling et al.，2019；Cui et al.，

2021），建立了柑橘黄龙病的高效、灵敏分子检测技

术；探明了蒂蛀虫Conopomorpha sinensis产卵选择

生态机制与寄主选择分子机制（Yao et al.，2016），揭

示了荔枝蒂蛀虫对杀虫剂的毒理响应机制（Yao et

al.，2023），研发了夜间光照防控蒂蛀虫新技术（李文

景等，2021），为岭南特色水果生产安全提供了技术

支撑。

在华南特色作物病虫害研究领域：发现迪基氏

菌Dickeya sp.危害香蕉、蝴蝶兰、水稻和香芋等作物

（Lin et al.，2010），探明了迪基氏菌适应寄主的基因

组遗传分化机制（Zhang JX et al.，2022）。

在杂草鼠害防控研究领域：在国际上率先揭示

了基于草铵膦靶基因突变（Ser59Gly）的杂草抗草铵

膦分子机理（Zhang C et al.，2022），发现草甘膦靶基

因 EPSPS 通过在染色体近端粒区复增促进杂草对

草甘膦产生抗性的新机理（Zhang et al.，2023），为农

田恶性杂草综合防控提供了科学依据。另外，还揭

示了重要农业害鼠板齿鼠Bandicota indica在我国的

适生区及限制环境因子的生态机制（林思亮等，

2023）；阐明了黄毛鼠 Rattus losea 抗药性理化基础

及抗药性遗传机制（姚丹丹等，2019）。

在农业生物安全研究领域：在国际上率先发现

烟粉虱Bemisia tabaci隐种MEAM1、MED不传播而

隐种 Asia Ⅱ 7 可传播木尔坦棉花曲叶病毒（cotton

leaf curl Multan virus，CLCuMuV），并解析其机理

（陈婷等，2016；Farooq et al.，2022）；阐明了入侵红

火蚁 Solenopsis invicta与本地蚂蚁的种间干扰竞争

机制（高燕等，2011），揭示了Sifor和miR-279c调控

红火蚁觅食型/育幼型工蚁分工的分子机制（Chen

et al.，2022；2023）。另外，还建立了中国-东盟重大

农业入侵有害生物信息数据库，构建了由“境外监测

与指导防控、口岸检验与检疫处理、境内监测与应急

防控”三道防线组成的防控东盟有害生物入侵的

新型阻截带及其技术体系（田兴山等，2016），并在

我国华南及云南省和东盟国家广泛推广应用，为保

障中国-东盟及“一带一路”农业生物安全作出了重

要贡献。

在生物防治研究领域：揭示了日本平腹小蜂

Anastatus japonicus 滞育的分子机制（Zhao et al.，

2021）；研发了赤眼蜂（稻螟赤眼蜂Trichogramma ja‐

ponicum、螟黄赤眼蜂 T. chilonis）和平腹小蜂（麻纹

蝽平腹小蜂A. fulloi、日本平腹小蜂）的机械化及自

动化工厂生产技术，以及利用赤眼蜂防控螟虫（稻纵

卷叶螟 Cnaphalocrocis medinalis、二化螟 Chilo sup‐

pressalis、亚洲玉米螟Ostrinia furnacalis和甘蔗条螟

Chilo sacchariphagus）、利用麻纹蝽平腹小蜂防控荔

枝蝽Tessaratoma papillosa和捕食螨（巴氏新小绥螨

Neoseiulus barkeri、胡瓜新小绥螨N. cucumeris）等生

物防治技术，在广东省及国内多地进行示范与推广

应用。

在农药残留与风险评估研究领域：探明了

100多种农药在荔枝、龙眼、香蕉和水稻等作物上的

生物沉积量和降解代谢特征（刘艳萍等，2018；

Wang et al.，2022）；构建了荔枝营养品质数据库（王

思威等，2022），为农产品绿色安全生产和产业优品

优产提供了技术支撑。

在农业面源污染治理研究领域：创建了基于信

息化管理、大数据为支撑的农业面源污染治理生态

补偿技术模式，创新了信息化管理、智力支撑与激

励、农药购买实名制及化肥使用定额制管理机制（林

壁润等，2015），破解了广东省农业面源污染治理难

题，为我国农业面源污染防治提供了可借鉴推广的

经验和模式。
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3 结束语

回顾广东省农业科学院植物保护研究所成立的

50年，在广东省及我国各发展阶段积极开展科技创

新，服务产业需求，尤其是在保障粮食生产安全、蔬

菜产品质量安全和岭南特色水果提质增效等方面作

了突出贡献，取得了一系列原创性成果。随着广东

省现代化建设的深入推进，社会、产业、农业从业者

及消费者对农产品质量安全和生态环境安全提出了

更高的要求，需要不断创新绿色植保技术，科技支撑

植物健康和农业生态环境健康。未来，广东省农业

科学院植物保护研究所将围绕广东省及华南区域农

业产业发展新形势、新需求，聚焦重大农作物病虫草

鼠及外来入侵有害生物，开展监测预警、致害机理、

发生规律、灾变机制及绿色防控技术研究，以科技支

撑农作物健康、农业生产安全、农产品质量安全和生

态环境安全，服务广东省及粤港澳大湾区社会经济

发展和国家农业生物安全。

为了梳理广东省农业科学院植物保护研究所

50年来的科技创新成就，在《植物保护学报》编辑部

的大力支持和信任下组织了本期专栏，筛选了我所

最新代表性研究论文12篇，与同行分享。这些研究

论文分别得到国家自然科学基金、国家重点研发计

划、农业部公益性行业（农业）科研专项及广东省科

技计划等项目的资助。同时，也十分感谢各位审稿

专家在百忙中抽时间阅读文稿，并提出公正和科学

的修改意见，特别希望这些论文对植物保护同行有

所帮助。由于时间紧迫，所选择文章难免有不妥之

处，敬请读者批评指正。
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